Por qué la vacunacion masiva indiscriminada ha
empeorado la pandemia

SARS-CoV-2 muta y prospera facilmente en los vacunados
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Un principio de las enfermedades infecciosas es la “administracién antimicrobiana”, que
implica elegir el antibidtico correcto para el paciente correcto y nunca recetar en exceso o
cubrir a los pacientes que no necesitan tratamiento.

Otro principio es “reducir el espectro” de una droga una vez que el organismo es
identificado por cultivo u otros métodos. Estos enfoques fundamentales para el uso de
antibidticos funcionan para limitar el problema de la resistencia bacteriana y el desarrollo de
«superbacterias».

Cada ano, cada hospital produce su antibiograma o informe de las infecciones comunes
encontradas y qué antibidticos son efectivos (el organismo es sensible) o ineficaces (el
organismo es resistente). En la pandemia del SARS-CoV-2, estos principios se han aplicado
al uso de anticuerpos monoclonales y el proceso explica por qué se retiraron del mercado
varios productos de EUA (p. ej., bamlanivimab) cuando se entendié que ya no eran efectivos
para neutralizar el SARS- CoV-2.

Todo este proceso de pensamiento se ha tirado por la ventana para las vacunas
COVID-19. Durante 18 meses, la proteina Spike de la cepa ancestral del Instituto de
Virologia de Wuhan fue el antigeno destacado para las vacunas de Pfizer, Moderna, Janssen,
AstraZeneca y Novavax. En unos pocos meses, hubo una creciente evidencia de que el
SARS-CoV-2 mutaba facilmente para escapar del alcance de los anticuerpos generados por
las vacunas que se aplicarian a enfermedades invasivas graves (IgG e IgM).

Debido a que nunca se ha demostrado que las vacunas COVID-19 neutralicen el SARS-CoV-2
en la nasofaringe, el Unico beneficio tedrico seria para la enfermedad sistémica. Ahora se ha
hecho evidente que la naturaleza tiene ventaja sobre los fabricantes de vacunas, ya que el
SARS-CoV-2 tiene mucha mayor presteza. Debido a que la replicacién puede permitir
cambios en el coédigo genético que permiten rapidamente la supervivencia continua, el
SARS-CoV-2 disfruta de una biblioteca de ~28k mutaciones, de las cuales ~4.
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ABSTRACT: The surge of COVID-19 infections has been fueled by new Vrinsof Coneem (v0)
SARS-CoV-2 variants, namely Alpha, Beta, Gamma, Delta, and so forth. The  sew: <17y, eeax,
molecular mechanism underlying such surge is elusive due to the existence of o " B4t
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spike protein. Understanding the molecular mechanism of SARS-CoV-2 Fetht
transmission and evolution is a prerequisite to foresee the trend of emerging  «apoa:Laszr, £4ssc
vaccine-breakth:ough variants and the design of mutation-proof vaccines and LMT:;::EI:S;%KEDS

monoclonal antibodies. We integrate the genotyping of 1489 884 SARS-CoV-  otmervariants: ) B o PR
2 genomes, a library of 130 human antibodies, tens of thousands of mutational Benlampdli o Sl NV
data, topological data analysis, and deep learning to reveal SARS-CoV-2

evolution mechanism and forecast emerging vaccine-breakthrough variants. We show that prevailing variants can be quantitatively
explained by infectivity-strengthening and vaccine-escape (co-)mutations on the spike protein RBD due to natural selection and/or
vaccination-induced evolutionary pressure. We illustrate that infectivity strengthening mutations were the main mechanism for viral
evolution, while vaccine-escape mutations become a dominating viral evolutionary mechanism among highly vaccinated populations.
We demonstrate that Lambda is as infectious as Delta but is more vaccine-resistant. We analyze emerging vaccine-breakthrough
comutations in highly vaccinated countries, including the United Kingdom, the United States, Denmark, and so forth. Finally, we
identify sets of comutations that have a high likelihood of massive growth: [A411S, L452R, T478K], [L452R, T478K, NSO1Y],
[V401L, L452R, T478K], [K417N, L452R, T478K], [L452R, T478K, E484K, N501Y], and [P384L, K417N, E484K, N501Y]. We
predict they can escape existing vaccines. We foresee an urgent need to develop new virus combating strategies.
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Wang y sus colegas, utilizando técnicas de modelado detalladas de las mutaciones
prevalentes en los paises vacunados mas intensamente, han demostrado que, de hecho, la
vacunacién masiva esta resultando contraproducente y alimenta una mayor resistencia viral
a la limitada biblioteca de anticuerpos que podrian generar las vacunas.[i] El analisis de
Wang sugiere que el futuro El desarrollo de una vacuna contra el SARS-CoV-2 es indtil. El
virus es simplemente demasiado agil y puede manipular la «energia libre de unién» entre el
RBD y su objetivo humano, el receptor ACE2. Esto significa que cuantas mas vacunas se
administren, mayor serd el nimero de manchas mutantes y mas tiempo se propagara el
virus y extendera la pandemia. Por lo tanto, un paso clave para poner fin a la pandemia sera
la terminacién de la vacunacidn masiva. El virus no se detiene hasta que la humanidad se
detiene.
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